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EXTREMIDADE 5’ DOS mRNA DE EUCARIOTOS
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GERAGAO DA EXTREMIDADE 3’ DOS mRNA DE EUCARIOTOS
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Splicing PROCESSAMENTO DE INTRONS
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SPLICING ALTERNATIVO

75% dos genes humanos sofrem splicing alternativo
facilita o aparecimento de proteinas novas (colcha de retalhos)




=» Processamento de introns
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* Varios rearranjos ocorrem no spliceossomo.

e Atroca de um snRNP por outro faz com que os sitios sejam lidos por duas snRNP
diferentes, o que aumenta a exatidao.

* Algumas vezes o splicing pode ocorrer apds a transcricao.
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Trans-splicing ocorre em alguns
protozoarios e um nemataddeo.

Exons de 2  transcritos
separados sao unidos.




=» Mecanismo de processamento acoplado a transcricao




Genes que nao codificam proteinas também sido transcritos:
1. rRNA, ribossomal RNA

v'  Catalisa a sintese de proteinas.
2. tRNA, RNA transportador

v Transporta amino acidos durante a traducao.

3. snRNA, small nuclear RNA

v Forma spliceossomos.



=» Processamento de rRNA em eucariotos
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Sintese de tRNA:

Genes codificadores de tRNA ocorrem em varias cépias no

genoma.

Cada tRNA (75-90 nt) tem uma seqiiéncia diferente que
liga a um aminoacido especifico.

Muitos tRNAs sofrem modificacoées pdos- transcricionais
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=» Processamento de tRNAs em bactérias e eucariotos
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